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Streszczenie\Summary: 

Wstęp: Gruczolaki przedniego płata przysadki są najczęstszą przyczyną zaburzeń układu podwzgórzowo-przysadkowego i stanowią około 10% wszystkich guzów wewnątrzczaszkowych. Mechanizm odpowiedzialny za patogenezę gruczolaków przysadki nie został jeszcze w pełni wyjaśniony i wykazuje różnice w różnych typach komórek przysadki. Zrozumienie przyczyn odrębnej reakcji różnych typów gruczolaków na stosowane leczenie wymaga identyfikacji genów swoistych dla tych typów. 

Celem projektu jest poszukiwanie transkryptów różniących się ekspresją w czynnych i nieczynnych gruczolakach przysadki oraz genów charakterystycznych dla komórek poszczególnych linii rozwojowych.

Materiał i metody: Materiał do badań stanowiło 49 gruczolaków przysadki, w tym: 16 NF, 7 GH, 13 LH, 13 PRL. Po wyizolowaniu całkowitego RNA na jego matrycy przeprowadzono syntezę cDNA, który wykorzystano do reakcji Q-PCR w czasie rzeczywistym. Wyniki zostały znormalizowane względem panelu genów kontrolnych: GUS, B2M, ACTB, EIF3S10, ATP6V1E, UBE2D2.

Wyniki: Gen FOLR1 nie wykazywał znamiennie statystycznych różnic w ekspresji w gruczolakach NF i F, natomiast ulegał znacznie, bo aż 56-krotnie obniżonej ekspresji w gruczolakach GH w porównaniu do NF. W przypadku genów BAG1 i LAPTM4B zaobserwowano 2-krotny wzrost ekspresji w gruczolakach GH w porównaniu do NF. Geny te podobnie jak FOLR1 nie wykazywały różnic w ekspresji w gruczolakach NF i F.

